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	НОВЫЙ ВЗГЛЯД НА ТАКСОНОМИЮ И РАСПРОСТРАНЕНИЕ 
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	Ю.Ф. Картавцев 
	А.В. Катохин, С.В. Шеховцов, В.А. Мордвинов, С.Е. Пельтек  
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	 РЕШЕНИЕ СЛОЖНЫХ ВОПРОСОВ ИДЕНТИФИКАЦИИ, ФИЛОГЕНИИ И ФИЛОГЕОГРАФИИ СИГОВЫХ РЫБ (COREGONIDAE, SALMONIFORMES) С ПОМОЩЬЮ МОЛЕКУЛЯРНЫХ ГЕННЫХ МАРКЕРОВ 
	Д.В.Политов 

	Анализ как изоферментов, так и мтДНК показал, что даже основные подразделения типового рода сиговых – р. Coregonus по молекулярным данным не соответствуют общепринятым подродам Coregonus и Leucichthys. Вместо этого выявлены такие группы, связанные общим происхождением: 1) комплекс арктического омуля C. autumnalis complex (включая берингийского омуля C. laurettae, т.н. ряпушки Великих озер C. artedii, C. hoyi, C. zenithicus и др., ирландский поллан C. pollan), 2) комплекс европейской C. albula и сибирской C. sardinella ряпушек, к которому относится также и пелядь; 3) комплекс сигов с нижним ртом: европейский сиг C. lavaretus, пыжьян C. pidschian, сельдевидный сиг C. clupeaformis, муксун C. muksun и в меньшей степени чир C. nasus. Не имеют близких родственников среди видов этого рода тугун, акадийский сиг С. huntsmani. Для практически всех этих видов нами разработана система молекулярной идентификации на основании изоферментов (из которых наиболее важное значение имеет креатинкиназа) и ПЦР-ПДРФ-анализа локусов мтДНК ND-1, ND-2 и ND-5/6. С помощью этих маркеров не удалось, однако, четко дифференцировать, например, пыжьяна и муксуна, формы ряпушек, многочисленные формы сигов с нижним ртом дискуссионного статуса. В связи с этим начаты работы по разработке методов диагностики на основании типирования видов и внутривидовых форм сигов по митохондриальному локусу CO-I, хорошо зарекомендовавшему себя для молекулярного штрих-кодирования рыб. Данные по сиговым, в т.ч. по эндемикам России, предполагается включить в международную базу, создаваемую в рамках проекта FishBOL. 
	. ОПЫТ ПИЛОТНОГО ПРОЕКТА В РАМКАХ ИНИЦИАТИВЫ FISH-BOL 
	В ЗООЛОГИЧЕСКОМ ИНСТИТУТЕ РАН 
	О.Н. Пугачев, А.В. Балушкин, Н.Г. Богуцкая, А.М. Насека, В.В. Сподарева 
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