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(около 3,4 ‰) животных на каждом последующем трофическом уровне [3], это дает 

возможность определять действительный трофический статус организмов по значениям d15N. 

Сеголетки опистоцентровых рыб Opisthocenthrus ocellatus (Tilesius, 1811), O. tenuis 

(Bean et Bean, 1897), O. zonope (Jordan et Snyder, 1902) и Pholidapus dybowskii (Steindachner, 

1880) являются постоянными обитателями водорослевого пояса прибрежных вод залива Петра 

Великого. Являясь синтпопными, симпатрическими видами они имеют перекрывание 

экологических ниш [5]. На основании результатов изотопного анализа были определены 

трофический уровень исследуемых видов рыб, размеры пищевых ниш и межсезонные 

изменения этих показателей. Расчеты и визуализация данных произведены с помощью пакета 

статистических программ Statistica 10 и программной среды R (дополнительный пакет SIBER). 

На основании показателей азота (δ15N от 7 ‰ до 11 ‰) все 4 вида рыб располагаются на 

3 трофическом уровне являясь консументами 2 порядка. Самую широкую пищевую нишу 

занимают сеголетки Ph. dybowskii. Летние значения показателей O. zonope достоверно 

отличаются от таковых O. tenuis и O. ocellatus (p<0,05, df=19), для которых отмечено 

наибольшее перекрытие пищевых ниш. В течение нескольких месяцев, по мере роста рыб, 

происходит изменение пищевых предпочтений и диверсификация, и увеличение пищевых ниш, 

что позволяет снизить конкуренцию за объекты питания. При этом наблюдается значительное 

изменение трофического уровня и достоверные различия показателей между сезонами 

(p<0,05, df=19). В результате проделанной работы можно сделать вывод, что по данным 

анализа стабильных изотопов, молодь опистоцентровых рыб, загуливающихся в бухте Витязь 

имеет весьма широкие, частично перекрывающиеся пищевые ниши, которые претерпевают 

значительные изменения в течение нескольких месяцев. 
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Свободноживущие нематоды являются повсеместно распространенной в бентосных 

сообществах Мирового океана группой беспозвоночных, характеризующейся высокими 

показателями численности и разнообразия. Нематоды зарегистрированы практически во всех 
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биотопах морской бентали, в том числе, с экстремальными условиями обитания, включая 

акватории со значительной антропогенной нагрузкой. Показано, что нематоды принимают 

активное участие в трансформации аллохтонного органического вещества, а также могут 

использоваться в индикации состояния морских экосистем [7-9]. Таким образом, данные о 

составе нематофауны представляют значительный интерес, в том числе, с точки зрения оценки 

антропогенного воздействия. Однако высокое разнообразие, относительная простота 

строения, небольшие размеры тела, характерные для нематод, определяют сложности их 

корректной видовой идентификации. Кроме того, наличие криптических видов является, по 

всей видимости, характерной чертой морских нематод.  

Обычными обитателями подверженных загрязнению акваторий являются 

представители онхоляймид, в частности, рода Oncholaimus [2,6,8]. В настоящее время для 

Oncholaimus выделено более 100 валидных видов [3]. Два вида – O. parolium и O. ramosum – 

были ранее зарегистрированы в донных осадках бухты Золотой Рог. Для O. ramosum было 

показано наличие 2 популяций, различающихся размерами тела и периодами размножени [3]. 

Цель настоящей работы оценить разнообразие нематод рода Oncholaimus в бухте Золотой Рог 

на молекулярно-генетических признаков. С помощью этих методов становится возможным не 

только разделить широкую выборку особей на молекулярные таксономические единицы 

(Molecular Operational Taxonomic Unit, mOTU), которые с некоторым допущением можно 

приравнять к биологическим видам, но и реконструировать филогенетические связи, 

подтвердить или опровергнуть монофилетичность различных таксономических групп. 

В качестве материала для работы использовалась 21 особь нематод рода Oncholaimus 

собранные в бухте Золотой Рог и сопредельных акваториях. Целевыми фрагментами для 

молекулярно-генетического анализа послужила большая субъединица рибосомной ДНК, 

регион D2-D3 (28S рДНК). В результате сборки и выравнивания полученных 

последовательностей суммарная длина 28S рДНК составила 693 пн. Для оценки уровня 

дивергенции полученных образцов и добавления внешней группы при построении 

филогенетического дерева нами использованы данные из международного генного банка для 

нематод из семейств Enchelidiidae и Oncholaimidae (Nematoda: Enoplea), при выравнивании с 

которыми длина составила 720 пн.  

Полученные нами последовательности разделились на 5 самостоятельных групп. 

Генетические дистанции между выявленными группами, полученные с использованием 

Кимура 2-параметрической модели, составили 0.9-16.0% (в среднем 13.2%) что показывает 

значительные расхождения групп. При этом внутригрупповые дистанции не превышали 

0.22%. Высокие значения генетических дистанций свидетельствуют о видовом статусе 

выделенных групп. Так, в работе Оливеира с соавторами были описаны новые для науки виды 

рода Thoracostoma (Nematoda: Leptosomatidae) на основании дистанций в 0.8-1.0% по D2-D3 

28S рДНК, а также морфологическим данным.  

Филогенетические дерево показало высокое сходство двух сестринских групп, одна из 

которых определена как Oncholaimus сf ramosum, а вторая имеет неясный таксономический 

статус (Oncholaimus sp VV1). Дистанции между группами составили 0.9%. Две особи, Z30 

Oncholaimus sp VV2 и Z27 Oncholaimus sp VV2 оказались сходными и отличались от первых 

двух групп на 15.5%. Оставшиеся особи сформировали две состринские группы с дистанциями 

в 14.4% друг от друга и более 14% от остальных клад. При этом, все виды рода Oncholaimus 

образовали парафилетичную группу за счет особи GU139767 Metoncholaimus sp. 

Представители рода Viscosia, относящийся к семейству Oncholaimidae сформировали 
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монофилетичную группу на дереве. По-видимому, увеличение числа анализируемых 

признаков и особей позволит разрешить выявленную парафилетичность. 
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