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Анализ внутривидовой изменчивости и ге-
нетической дифференциации является важней-
шим этапом исследования микроэволюционного 
процесса. Востребованными объектами такого 
исследования являются виды, ареал которых об-
ширен и представлен системой изолятов. Полевая 
мышь Apodemus agrarius Pallas, 1771 распростра-
нена от Центральной Европы до Тихоокеанского 
побережья Азии. Материковая часть ареала под-
разделяется в Забайкалье на два крупных изоли-
рованных массива. Известен слабый уровень диф-
ференциации этих изолятов по аллозимным [3], 
кариологическим [2], RAPD [4] и микросателлит-
ным [6, 9] характеристикам. Дискуссионным оста-
ется вопрос о времени разделения этих массивов. 

На восточной периферии ареала вид заселяет 
множество островов, в том числе восемь островов 
залива Петра Великого в Приморье. Острова зали-
ва Петра Великого в периоды максимального оле-
денения в плейстоцене составляли с территорией 
современного материка единое целое. Отделение 
островов от материка произошло в голоцене 7000–
9500 лет тому назад [1].

Цель настоящей работы – на примере ми-
кросателлитных локусов исследовать полимор-
физм и дифференциацию островных и матери-
ковых популяций полевой мыши. Рассмотрены 
выборки из популяций полевых мышей четырех 
островов: Большой Пелис – 27 экз., Русский – 
30 экз., Попова – 29 экз., Путятина – 30 экз. На 
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материковой части ареала рассматривали выборки 
южной части Приморского края: Хасанский р-н – 
23 экз., Артемовский городской округ – 29 экз., 
Ханкайский р-н – 30 экз. Кроме того, рассмотрена 
выборка окрестностей г. Зея, Амурская область – 
30 экз.

ДНК выделена стандартным солевым мето-
дом из тканей, фиксированных в 96%-м этаноле. 
Последовательности праймеров и режимы ампли-
фикации локусов GTTDS8, GATAE10A, CAA2A, 
GTTF9A взяты из работы [10], а для локуса SFM2 
из работы [7]. Анализ длин фрагментов прове-
ден на 8-канальном генетическом анализаторе 
АВ-3500 (Applied Biosystems, США). Оценки на-
блюдаемой и ожидаемой гетерозиготности, со-
ответствия распределению Харди-Вайнберга и 
F-статистик проведены в программе Arlequin [5]. 
Работа проведена на приборной базе ИКАРП ДВО 
РАН.

В общем пуле 228 экземпляров для локуса 
CAA2A обнаружено 15 аллелей, для GTTF9A – 
12, GATAE10A – 12, DSFM2 – 14 и GTTDS8 – 2 
аллеля. Соотношение наблюдаемой и ожидаемой 
гетерозиготности в большинстве рассматривае-
мых популяций показало статистически значимый 
недостаток гетерозигот. Суммарно по 5 локусам в 
островных популяциях обнаружено 44 аллеля, а в 
материковых – 54. 11 аллелей обнаружены только 
на материковой части ареала. На островах (Попо-
ва, Путятина) обнаружен только один аллель, не 
встреченный на материке. В островных популя-
циях, в сравнении с материковыми, наблюдается 
уменьшение аллельного разнообразия для всех 
локусов, кроме DSFM2. Наименьшее аллельное 
разнообразие наблюдалось в популяции полевой 
мыши острова Большой Пелис (23 аллеля). Этот 
остров характеризуется наименьшей площадью, 
наибольшей удаленностью от побережья и са-

Рис. Карта мест сбора материала полевой мыши 

Fig. Sampling locations map of the striped fi eld mouse
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мым ранним  временем отделения от материка 
(9500 лет тому назад) [1]. В популяциях островов 
Русский, Попова и Путятина, близких к материку, 
обнаружено по 31–33 аллеля. В популяциях мате-
риковой части ареала наблюдается уменьшение 
аллельного разнообразия при движении с юга на 
север от побережья Приморского края до северной 
оконечности ареала в Амурской области (от 45 до 
35 аллелей). Слабый уровень генетической диф-
ференциации материковых популяций (Fst≤0.03) 
совпадает с данными по уровню дифференциации 
популяций внутри западного и восточного мате-
риковых изолятов, а также популяций Корейско-
го полуострова и близлежащих к нему островов 
Намхэ и Кодже [8]. Наиболее отличающейся ока-
залась популяция острова Большой Пелис, пока-
завшая высокий уровень дифференциации как с 
материковыми (0.15<Fst <0.20), так и с остальны-
ми островными популяциями (0.13<Fst <0.28). Ра-
нее было показано, что эта популяция достоверно 
отличается от других островных и материковых 
по краниометрическим параметрам, фенам зубов 
и вариантам трансферрина крови [11]. Уровень 
дифференциации популяций близких к материку 
островов Русский, Попова и Путятина несколь-
ко ниже (0.11≤Fst≤0.15). Уровень дифференци-
ации популяций этих островов от материковых 
(0.06≤Fst<0.11) близок к таковому для западного и 
восточного материковых изолятов (Fst ≤0.11) [6], 
что можно рассматривать как факт, подтверждаю-
щий не более чем голоценовый возраст байкаль-
ской дизъюнкции ареала данного вида. 
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POLYMORFISM AND LEVEL OF DIFFERENTIATION IN ISLAND 
AND MAINLAND POPULATIONS OF THE STRIPED FIELD 

MOUSE APODEMUS AGRARIUS IN THE RUSSIAN FAR EAST SOUTH, 
ON THE MICROSATELLITES ANALYSIS DATA 

L.V. Frisman, I.N. Sheremetyeva, I.V. Kartavtseva,
M.V. Pavlenko, D.V. Rodimtseva

An assessment of polymorphism and the level of differentiation in insular and mainland populations of the fi eld 
mouse was carried out. Specimens of four islands in the Peter the Great Bay of the Sea of Japan and four regions on 
the mainland of the  of the Russian Far East South were tested. Nuclear markers of 5 microsatellite loci were studied. 
The results demonstrate higher allelic diversity in the mainland part of the range, with a signifi cantly higher level of 
differentiation in the insular part of the range.

Keywords: fi eld mouse, south of the Russian Far East, microsatellites, allele, genetic differentiation, isolates.
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