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Травянистый многолетник остролодочник шерстистый Oxytropis lanata (Pall.) DC. 

(секция Baicalia, подрод Oxytropis), ареал которого охватывает в основном Байкальскую 

Сибирь и Северную Монголию, обитает на песчаных берегах рек и озер [1] и является 

пионерным видом подвижных дюнных песков. Псаммофитные остролодочниковые 

фитоценозы служат местом обитания многих реликтовых и эндемичных видов [2], 

существование которых напрямую зависит от состояния доминантного вида. Очевидна 

ценность O. lanata и как декоративного растения, однако наиболее важными и значимыми 

являются его лекарственные свойства. В тибетской медицине используют все части растения 

в качестве кровоостанавливающего, жаропонижающего, диуретического, сердечно-

сосудистого средства [3], экстракт в эксперименте проявляет противогипоксическое и 

анальгезирующее свойство [4]. Химические исследования O. lanata установили наличие 

алкалоидов, флавоноидов, фенолкарбоновых кислот, кумаринов [5], что указывает на 

перспективность вида как ресурса биологически активных веществ. Цель настоящей работы 

– исследование состояния генофонда лекарственного растения O. lanata методом 

аллозимного анализа. 

Материалом служили 4-недельные проростки из семян O. lanata, собранных на берегу 

оз. Байкал в окр. с. Горячинск (Республика Бурятия, Прибайкальский район), генетическую 

изменчивость изучали по общепринятой методике. По результатам анализа 11 ферментных 

систем было обнаружено 28 аллельных вариантов 17 структурных локусов и выявлен 

полиморфизм по 9 локусам (Fe-2, Fe-3, Gpi-2, Gpt, Idh-2, Lap, Mdh-2, Pgm-1, Pgm-2). К 

редким аллелям (с частотой менее 0.05) относится быстрый аллель по локусу Idh-2 и 

медленный по локусу Pgm-2. Высоко изменчивыми были локусы Fe-2, Fe-3, Gpt и Pgm-1 

(наблюдаемая гетерозиготность – не ниже 35%). На основе аллельных частот были 

рассчитаны основные показатели генетического полиморфизма O. lanata (таблица). 

Величины параметров изменчивости близки к известным значениям для растений с половым 

типом репродукции и небольшим размером ареала (P = 55.8, Не = 0.155) и для травянистых 

бобовых (P = 53.0, Не = 0.160) [6]. 

Выявленный ранее [7] высокий уровень генетического разнообразия псаммофита O. 

chankaensis (таблица), обитателя побережий оз. Ханка, обусловлен в значительной мере 

особенностями его биологии (вид является многолетником, что приводит к наличию 

перекрывающихся поколений и увеличивает эффективную численность популяции) и 
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системы размножения (половой тип репродукции и перекрестное опыление с помощью 

насекомых). Эти особенности характерны и для O. lanata (многолетник; для 

остролодочников установлена облигатная аллогамность), и они в совокупности 

способствуют поддержанию генетического разнообразия. Более высокие показатели 

гетерозиготности O. chankaensis объясняются его полиплоидной природой [7].  

Таблица 

Основные показатели генетического полиморфизма Oxytropis lanata 

и представителя секции Baicalia O. chankaensis 

 

Вид 2n Nl P95, % A Ho He ссылка 

O. lanata 16 17 41.2 1.65 0.158 0.171 
Наши 

данные 

O. chankaensis 32 28 42.9 2.00 0.266 0.301 [7] 

Примечание: 2n – число хромосом; Nl – число исследованных локусов; P95, % – 

полиморфность с учетом 95 %-го критерия, A – число аллелей на локус, Ho – наблюдаемая 

гетерозиготность, He – ожидаемая гетерозиготность. 

Таким образом, в работе выявлены молекулярные маркеры, с помощью которых 

охарактеризовано состояние генофонда O. lanata. Популяция характеризуется средним 

уровнем разнообразия, в целом характерным для травянистых бобовых, и может служить 

источником материала для сохранения генофонда вида. Особенности размножения, 

вероятно, являются важным фактором поддержания и возобновления резерва изменчивости. 

Работа поддержана программой Президиума РАН “Биологическое разнообразие”, проект “Генетическое 

разнообразие природных популяций представителей флоры Дальнего Востока” (№ 12-I-П30-02). 
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Систематическое положение тюльпанов родства Tulipa biebersteiniana Schult. et Schult. 

остается неясным. Некоторыми авторами они рассматриваются как один широко 

распространенный и полиморфный вид [1-2], другими – как четыре самостоятельных вида – 

Tulipa biebersteiniana Schult. et Schult., Tulipa patens Agardh. ex Schult. et Schult, Tulipa 

scythica Klok. et Zoz и недавно описанный Tulipa riparia Knjasev, Kulikov et Philipov [3]. 

Большинством современных систематиков тюльпан биберштейна и тюльпан поникающий 

признаются самостоятельными видами, а T. scythica и T. riparia обычно рассматривают как 

синонимы T. biebersteiniana [4]. 


